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SPOLECZENSTWO
PANSTWA PIASTOW
— HISTORIA
ODCZYTANA Z DNA

Poznanie historii przodkéw, od dokumentéw
po archeogenomike, pozwala odkrywac nasze korzenie.
Nowoczesne badania genetyczne w kopalnych
szczatkach ludzkich weryfikujg dawne hipotezy i poglady.

Marek Figlerowicz

Instytut Chemii Bioorganicznej
Polskiej Akademii Nauk w Poznaniu

najomo$¢ dziejow przodkéw - ich historii

mowiacej, skad przybyli, w jaki sposéb zyli,
jakie mieli relacje z innymi ludZzmi - to zagadnienie
od zawsze istotne i wcigz aktualne zaréwno w nie-
wielkim wymiarze jednostkowym, rodzinnym, jak
iw duzej skali calych spotecznosci czy narodow.
Do niedawna gtéwnym sposobem poznawania na-
szej historii byly analizy dokumentéw oraz badania
znalezisk materialnych stanowigcych wytwory kultury
i gospodarki rozwijanej przez czlowieka przez wieki.
Postep technologiczny, ktory dokonal sie w ostatnich
latach w obszarze biologii molekularnej, stworzyl cat-
kowicie nowe mozliwo$ci poznawania historii biolo-
gicznej czlowieka przez badania materiatu genetycz-
nego zachowanego w kopalnych szczatkach ludzkich.
Dzieki tym nowatorskim podejsciom uzyskaliémy do-
step do informacji, ktore w wielu przypadkach siega-
ja znacznie glebiej niz analiza wytwordw cywilizacji
zbudowanej przez czlowieka. W konsekwencji bada-
nia archeogenomiczne, bo o nich tu mowa, w krot-
kim czasie przyczynily si¢ do zweryfikowania wielu

hipotez i pogladéw odnoszacych sie do przesztosci
gatunku ludzkiego'.

Zdajac sobie sprawe z mozliwosci, ktore oferuje
archeogenomika, w Instytucie Chemii Bioorganicznej
PAN podjeliémy $mialg jak na dwczesne czasy probe
poznania struktury genetycznej populacji zamieszku-
jacych tereny wspolczesnej Polski w pierwszych wie-
kach naszej ery (epoce zelaza) oraz w okresie formo-
wania sie polskiej panstwowosci (okresie wczesnego
sredniowiecza). Byla to rzeczywiscie odwazna decyzja,
zwazywszy, ze na poczatku drugiej dekady XXI wieku,
tj. w momencie, gdy inicjowali$my pierwsze prace, by-
fo znanych zaledwie kilka kopalnych genomoéw czto-
wieka i neandertalczyka. Interdyscyplinarne badania
obu tych populacji zostaly przeprowadzone w ramach
projektu Symfonia i byly zatytulowane: ,,Dynastia
i spofeczenstwo panstwa Piastow w swietle zintegro-
wanych badan historycznych, antropologicznych i ge-
nomicznych”. Przedsiewzigcie finansowato Narodowe
Centrum Nauki.

Efektem kilkuletnich intensywnych badan jest
ponad 25 artykutéw naukowych, ktore ukazaly sie
na tamach prestizowych periodykéw z obszaru hi-
storii, archeologii i biologii. Jedna z najwazniejszych
prac, Genetic history of East-Central Europe in the first
millennium CE, zostala opublikowana w 2023 roku
w czasopi$mie ,,Genome Biology™. Wierzymy, iz sta-
nowi ona punkt zwrotny w ponad 200-letniej, goracej
dyskusji toczacej si¢ wokdt najbardziej zasadniczych

4

prof. dr hab. inz.
Marek Figlerowicz
Chemik i biolog,
profesor nauk
biologicznych, cztonek
korespondent PAN

i PAU, byt dyrektorem
Instytutu Chemii
Bioorganicznej PAN
(2011-2023)

i kierownikiem Zakfadu
Biologii Molekularnej

i Systemowej (od 2004).
Prowadzi pionierskie
badania w genomice

i biologii molekularnej
RNA. Opublikowat
ponad 200 artykutdw,
posiada 13 patentow,
kierowat 30 projektami
badawczymi.
marekf@ibch.poznan.pl

MAGAZYN POLSKIE)
AKADEMII NAUK
1/81/2025



ACAD=MIA

Ryc. 1

Hipotezy weryfikowane

w ramach przeprowadzonych
przez nas badan. Hipoteza
allochtoniczna zaktada
istnienie na terenach
wspétczesnej Polski dwéch
wyraznie réznych pod
wzgledem genetycznym
populagji: germaniskiej

i stowianiskiej. Pierwsza miata
Zy¢na tym obszarze az

do okresu wielkich wedrowek
ludéw, a nastepnie zosta¢
zastapiona przez populacje
stowianiska, ktdra przybyta
tuw VI wieku n.e. Hipoteza
autochtoniczna takze zaktada
istnienie dwdch wyraznie
réznych pod wzgledem
genetycznym populadji:
germanskiej i stowianskiej,
tyle tylko ze zgodnie

ztq hipoteza tereny
wsp6tczesnej Polski,
przynajmniej od epoki zelaza,
miata zamieszkiwac
wyfacznie ta druga grupa
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kwestii zwigzanych z pochodzeniem Stowian zachod-
nich, w tym spoleczenstwa panstwa Piastow. Autora-
mi tego przelomowego artykutu s biolodzy, antropo-
lodzy, archeolodzy i historycy tworzacy interdyscypli-
narny zespol badawczy. Nie ulega bowiem watpliwo-
$ci, Ze jedynie tego typu grupy, ztozone ze specjalistow
z licznych dziedzin, ktorych podejscia badawcze moga
wzajemnie si¢ uzupelnia¢, majg szanse dokonac re-
alnego postepu w rozumieniu niezwykle zlozonych
proceséw demograficznych, ktdre zachodzity w Eu-
ropie Srodkowo-Wschodniej w pierwszym tysigcleciu
naszej ery.

Europa przed czasami Piastow

Jednym z najbardziej dramatycznych okresow pierw-
szego tysigclecia naszej ery byta z pewnoscig druga
potowa V wieku, kiedy to pod naporem plemion
barbarzynskich ostatecznie upadlo cesarstwo za-
chodniorzymskie. W rezultacie w Europie powstaly
zupelnie nowe struktury polityczne i etniczne’. O ile
historyczne wydarzenia i procesy lezace u podloza
transformacji od starozytno$ci do chrzescijanstwa
na terenach cesarstwa sg stosunkowo dobrze rozpo-
znane, o tyle nadal niewiele wiemy na temat przemian,
ktore zachodzily réwnolegle na terenach nienaleza-
cych do nowo powstatej wspolnoty chrzeécijanskiej.
Jednym z takich wydarzen, ktore ciggle wzbudza licz-
ne kontrowersje, jest pojawienie si¢ Stowian w Euro-
pie Srodkowej. Zeby je wyjasni¢, przed wieloma laty
zostaly sformulowane dwie przeciwstawne hipotezy.

Pierwsza, allochtoniczna, glosi, ze Stowianie przybyli
do tego rejonu Europy nie wczesniej niz w VI wieku
n.e.?, a druga, autochtoniczna, zaklada, ze Stowianie
zamieszkiwali tereny miedzy Odra a Wista na dtugo
przed okresem wedréwek ludéw?, ktérego poczatek
tradycyjnie jest datowany na 375 rok n.e. (najazd Hu-
néw na Europe), a koniec - na 568 rok n.e. (podbdj
Italii przez Longobardéw) (ryc. 1).

Zebrane dotychczas dane wskazuja, ze pod koniec
okresu pdznego neolitu (3700-1800 p.n.e.) struktu-
ry genetyczne populacji zamieszkujgcych Europe
Srodkowg ustabilizowaly sie i pozostawaly w du-
zej mierze niezmienione az do konca epoki brazu
(1800-700 p.n.e.)°. Genomy mieszkafncéw tego re-
gionu skladaly sie wowczas z trzech gtéwnych kom-
ponentow. Pierwszy z nich byt zwiazany z mezolitycz-
nymi zachodnimi fowcami-zbieraczami, ktérzy przy-
byli do Europy okoto 14 tys. lat temu, drugi - z neo-
litycznymi rolnikami anatolijskimi, ktorzy migrowali
do Europy 7-8 tys. lat temu, trzeci - z pasterzami znad
Morza Kaspijskiego i Morza Czarnego (kultura gro-
bow jamowych), ktorzy rozprzestrzenili sie w Europie
4-5 tys. lat temu.

Zagadnienia zwigzane z pdzniejszym ksztalto-
waniem sie¢ historii genetycznej Europy Srodkowo-
-Wschodniej przez lata pozostawaly kwestig otwarta
gloéwnie ze wzgledu na brak odpowiedniego materia-
tu do badan archeogenomicznych. Niewielka liczba
szczatkow z tego okresu wynikata z szerokiego roz-
powszechnienia kremacji zmarlych w tym rejonie
od mniej wiecej 1700 roku p.n.e. az do $redniowiecza.

Hipoteza allochtoniczna
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Zeby rozwigzaé problem braku materiatu badawcze-
go, wykorzystaliémy fakt, ze w pierwszych wiekach
naszej ery na terenach wspotczesnej Polski inhumacja
(grzebanie zwlok) stala sie¢ dominujacg praktyka po-
grzebowg wsrdd ludnoéci zwigzanej z kulturg wielbar-
skg’. Kultura ta wystepowata w dorzeczu Wisly miedzy
I a V wiekiem n.e. Wigkszo$¢ teorii faczy jej powstanie
z migracjg péinocnych ludéw zwanych potocznie Go-
tami. Dotychczasowe badania archeologiczne wskazu-
ja, ze do V wieku n.e. przybysze z poinocy zyli obok
praktykujacej kremacje ludnosci lokalnej zwigzanej
z wezesniej powstalg kulturg przeworska. Konicowy
etap wspolistnienia kultur wielbarskiej i przewor-
skiej na obszarze obecnej Polski przypadt na okres
wedrowek ludéw. Po jego zakonczeniu kultury ma-
terialne na tym terenie staly si¢ bardziej jednorodne,
a archeolodzy powszechnie utozsamiajq je ze Stowia-
nami, ktorzy nadal praktykowali kremacje zmartych
- az do chrztu pierwszej polskiej dynastii rzadzacej
w 966 roku.

Badanie genomu
mitochondrialnego

Biorgc pod uwage powyzsze fakty, postanowili$my
skoncentrowa¢ nasze badania na dwdch populacjach,
ktore w przeszloéci zamieszkiwaly obszar wspdlczesnej
Polski. Pierwsza tworzyli przedstawiciele kultury wiel-
barskiej, drugg - reprezentanci spoteczenistwa panstwa
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Piastow. Lacznie badania objelty 474 osoby pochowane
na 27 cmentarzyskach (ryc. 2). Dla wiekszosci z nich
pozyskaliémy dane dotyczace genomu mitochondrial-
nego (przekazywanego wszystkim potomkom przez
matke), a w przypadku mezczyzn - takze chromoso-
mu Y (przekazywanego jedynie w linii meskiej z ojca
na syna). Dla 197 osobnikéw uzyskalismy takze dane
calogenomowe, ktore daly podstawe do wykonania ba-
dan populacyjnych wykorzystujacych zaawansowane
metody bioinformatyczne i statystyczne.
Przeprowadzone analizy potwierdzily wcze$niej-
sze przypuszczenia archeologéw, wykazaly bowiem,
ze populacje zwigzane z kulturg wielbarska tworzyli
imigranci z poinocy. Zebrane dane pozwalaja sadzi¢,
ze przybysze z Potwyspu Jutlandzkiego lub Skandyna-
wii pojawili sie w rejonie ujscia Wisly najprawdopo-
dobniej na poczatku pierwszego tysiaclecia naszej ery.
Zaczeli mieszac¢ sie z ludnoscia lokalng i rozprzestrze-
nia¢ poczatkowo glownie wzdtuz Wisty, a nastepnie
Bugu. Dodatkowo nasze badania ujawnity, iz w obre-
bie grup zwigzanych z kulturg wielbarskg imigranta-
mi byli gtéwnie mezczyzni, podczas gdy kobiety byty
pochodzenia lokalnego (ryc. 3). Zaobserwowany sche-
mat migracji (zakladajacy, iz osobami opuszczajacymi
swoje rodzinne strony sg glownie mezczyzni) nalezy
uznac za typowy, gdyz byl wielokrotnie obserwowany
zaréwno w przeszlosci, jak i wspdlczesnie. Biorac pod
uwage, ze pofowa genomu pochodzi od matki, a poto-
wa od ojca, taki schemat migracyjny oznacza rowniez,
ze genomy dzieci imigrantow i autochtonek zawieraty
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Ryc. 2

Mapa stanowisk, z ktorych
zostat pozyskany materiat
kostny do badan
genetycznych. Na niebiesko
zaznaczono stanowiska

z epoki zelaza, na czerwono
zas z okresu Sredniowiecza.
W kétku ukazujacym
potozenie stanowiska
wskazano liczbe pobranych
prébek. W nawiasie przy
nazwie stanowiska podano
liczbe prébek, dla ktorych
uzyskano dobrej jakosci dane
genomowe
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Ryc. 3

Wyrazona w procentach
czestos¢ wystepowania
poszczegdlnych haplogrup
chromosomu Y

i mitochondrialnego DNA

w populacjach z epoki zelaza
i Sredniowiecza. Kazda
haplogrupa chromosomu Y
oraz haplogrupa
mitochondrialnego DNA
zostata oznaczona innym
kolorem. Uzyskane wyniki
jednoznacznie dowodza,

ze w grupach imigrantow,
ktérzy w pierwszych wiekach
naszej ery przemierzali obszar
wsp6tczesnej Polski,
dominowaty inne linie meskie
niz w populacji z okresu
Sredniowiecza, a praktycznie
niezmienna w catym
pierwszym tysiacleciu byta
czestos¢ wystepowania
poszczegdlnych linii zeriskich.
Na tej podstawie mozna
wnosi¢, ze imigrantami byli
mezczyzni, podczas gdy
kobiety pochodzity z lokalnej
spotecznosci. Wynik ten
oznacza réwniez, iz zgodnie
ztym, co zakfadalismy,
przybysze mieszali sie

z miejscowa ludnoscia
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50 proc. lokalnych komponentéw genetycznych. Jezeli
w kolejnych latach nie nastepowat staly, rownomier-
ny doplyw imigrantéw do nowo powstalej populacji
tworzacej kulture wielbarska, wowczas u przecietnego
jej przedstawiciela z drugiego pokolenia komponen-
ty lokalne stanowily $rednio okoto 75 proc. genomu.
W czwartym pokoleniu odsetek ten przekraczal juz
90 proc. genomu. Mogliémy zatem przyja¢, iz bada-
jac DNA cztonkéw populacji utworzonej w I wieku
n.e. przez imigrantéw z pétnocy ilokalne kobiety,
a nastepnie czerpigcej gtoéwnie z miejscowych zaso-
bow genetycznych, poznawali$my de facto struktu-
re genetyczna ludnosci lokalnej. Co ciekawe, nasze
analizy wykazaly, ze populacje zasiedlajace w okresie
rzymskim tereny wspolczesnej Danii, péinocnych
Niemiec, Polski, a zapewne takze Litwy i Lotwy, mialy
podobna strukture genetyczng. Oznacza to, zZe geno-
my ludzi zamieszkujacych wspomniane obszary by-
ty zbudowane z tych samych komponentow. Jedyne,
co sie zmienialo, to proporcje miedzy poszczegdlnymi
komponentami.

Ponadto wykazali$my, ze w genomach przedstawi-
cieli kultury wielbarskiej, Zyjacych w ITII-IV wieku n.e.
w okolicach wspotczesnego Hrubieszowa, znajdowaty
sie praktycznie wszystkie komponenty genetyczne,
ktdre zidentyfikowaliémy w genomach pdzniejszej
populacji tworzacej spofeczenstwo panstwa Piastow.
Obserwacja ta pozwala sadzi¢, ze juz w IV-V wieku
n.e. zakonczyly sie zasadnicze procesy demograficzne
ksztaltujace strukture genetyczna ludnosci zamieszku-
jacej obszar wspdlczesnej Polski w X-XII wieku n.e.
Innymi slowy, rezultaty naszych badan wskazuja,

Haplogrupy chromosomu Y
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ze do uksztaltowania sie struktury genetycznej miesz-
kancow panstwa Piastow nie byta konieczna zadna do-
datkowa migracja po V wieku n.e. Warto tu raz jeszcze
wspomnie¢, Ze zgodnie z opisanym powyzej scenariu-
szem zyjacy w I1I wieku n.e. przedstawiciele kultury
wielbarskiej stanowili dsme lub dziewigte pokolenie
potomkoéw imigrantéw z péinocy oraz autochtonek.
Ich genomy byly wiec prawie identyczne z genomami
ludnosci lokalnej. Jedynym, co ich wyraznie réznito,
byt przekazywany wylacznie w linii meskiej chromo-
som Y. Przedstawione wyniki sg zatem zgodne z hi-
potezg autochtoniczng, zakladajacg genetyczng kon-
tynuacje na obszarze Europy Srodkowo-Wschodniej
w pierwszym tysiacleciu naszej ery.

Zmiany genomu

Mozna zatem stwierdzi¢, ze w calym pierwszym
tysigcleciu naszej ery, tj. od czaséw rzymskich az
do momentu powstania panstwa Piastow, potnoc-
ny komponent genetyczny byt bardzo silnie obec-
ny w populacjach zamieszkujgcych obszar wspot-
czesnej Polski. Dotyczy to takze lokalnej populacji,
ktéra do konica tego okresu kultywowata kremacje
jako podstawowy obrzgdek pogrzebowy. W przypad-
ku kobiet przez cale pierwsze milenium nie doszto
do zadnych istotnych zmian genetycznych - nie przy-
byty one z imigrantami i byly zawsze pochodzenia
lokalnego (zob. ryc. 3). Sytuacja lokalnych mezczyzn
wydaje si¢ nieco bardziej skomplikowana. Ogélnie ich
genomy niewiele roznily sie od genomow przybyszow
z potnocy, wyjatek stanowil chromosom Y, ktory
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posiadaja wylacznie mezczyzni i zawsze dziedziczg
go po ojcu (linie meskie przybyszow z péinocy byly
inne niz ludnosci lokalnej, zob. ryc. 3). Ze wzgledu
na obowiazujgcy wowczas niezwykle silny patriar-
chalny system spoteczny populacje te byty zamkniete
na mezczyzn z plemion lokalnych. Nic zatem dziw-
nego, ze w przypadku badanych mezczyzn z okresu
rzymskiego (imigranci z péinocy i ich potomkowie)
dominujg typowe pétnocne haplogrupy chromoso-
mu Y (I, I1). W tym miejscu nalezy jednak zauwazy¢,
iz wraz z uplywem czasu i rozprzestrzenianiem sie¢
kultury wielbarskiej na terenie wspolczesnej Polski,
obok pétnocnych haplogrup chromosomu Y zaczyna-
ja pojawiac sie haplogrupy Rla, pochodzace zapewne
od lokalnych me¢zczyzn. Obserwacja ta dowodzi, iz
wspomniane wczeéniej zamkniecie populacji kultury
wielbarskiej na lokalnych mezczyzn nie zawsze bylo
skuteczne. W ten oto sposob typowo poinocne chro-
mosomy Y (I, I1), a wiec komponent genetyczny wy-
raznie odrdzniajacy imigrantéw od ludnosci lokal-
nej, zaczety by¢ stopniowo zastepowane przez lokalne
chromosomy Y (Rla). Nie dziwi zatem, ze w chwili,
gdy przybysze z potnocy opuscili obszar wspolczesnej
Polski (w IV-V wieku n.e.), proces ekspansji pétnoc-
nych haplogrup chromosomu Y (I, I1) na tym terenie
zostal zakonczony. Haplogrupy te byly nadal obecne
w populacji tworzacej panstwo Piastow, jednak nie
nalezaly do dominujacych. Z oczywistych wzgledow

taka pozycje moglyby utrzymac jedynie w obrebie
grup tworzonych przez imigrantéw.

Spoteczenstwo panstwa Piastow

Niestety, jak wcze$niej zauwazono, ze wzgledu na pa-
nujacy obrzadek pogrzebowy (kremacje) nie sposob
jednoznacznie dowie$¢, ktora haplogrupa chromoso-
mu Y dominowata wéréd ludnosci lokalnej w pierw-
szych wiekach naszej ery. Pojawianie si¢ w obrebie
spolecznosci kultury wielbarskiej haplogrup Rla,
a wiec typowych dla pozniejszych populacji uzna-
wanych powszechnie za stowianskie, pozwala jednak
przypuszczaé, ze takze w przypadku chromosomu Y
mamy do czynienia z kontynuacjg genetyczng. Haplo-
grupa Rla przewazala w populacji lokalnej zaréwno
na poczatku pierwszego tysiaclecia naszej ery (tj. przed
pojawieniem si¢ na tym terenie imigrantéw, ktorzy
stworzyli kulture wielbarska), jak i pod jego koniec.
Innymi stowy, oznacza to, ze lokalni mezczyzni zyjacy
w pierwszych wiekach naszej ery na terenach wspot-
czesnej Polski byli przodkami oséb, ktore w X-XI wie-
ku n.e. tworzyly spoleczenstwo panstwa Piastow. Nie
znaczy to jednak, ze w pierwszych wiekach naszej ery
na terenach wspotczesnej Polski zyli Stowianie. Termin
»Stowianie” odnosi si¢ bowiem do kultury, ktora - jak
mozna s3dzi¢ na podstawie znalezisk archeologicznych
- rozwingta sie dopiero okoto VI wieku n.e. (ryc. 4). m
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Ryc. 4

Hipoteza wyfaniajaca sie

z naszych badan zaktada
ciagtos¢ genetyczng oraz brak
ciagtosci kulturowej.
Uzyskane przez nas wyniki
przecza wezesniejszym
zatozeniom, jakoby

w pierwszym tysigcleciu
naszej ery w Europie
Srodkowo-Wschodniej

i Pétnocno-Zachodniej miaty
istnie¢ dwie wyraZnie rézne
pod wzgledem genetycznym
populacje: germariska

i stowiariska. Przeprowadzone
analizy wskazuja na ciagtos¢
genetyczn populagji
zamieszkujacych tereny
dzisiejszej Polski przynajmniej
od epoki zelaza do okresu
$redniowiecza. Rownocze$nie
pozwalaja one s3dzi¢,

ze wszystkie populacje
zasiedlajace w pierwszym
tysiacleciu naszej ery
wybrzeza Battyku
charakteryzowaty sie
podobna struktura
genetyczna. Symbole ognia
wskazuja, ze kremacja byta
powszechnie stosowanym
obrzadkiem pogrzehowym
wérdd ludnosci lokalnej, nie
dotyczyto to jednak
imigrantéw nalezacych

do kultury wielbarskiej
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